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ประมง เบกไธสง : ความแปรผันของไมโครแชทเทลไลท์ดีเอ็นเอของไก่ปาตุ้มหูแดง Gallus gallus 
spadiceus ในตอนเหนือและตอนใต้ของประเทศไทย (MICROSATELLITE DNA VARIATION OF 
RED JUNGLEFOWL Gallus gallus spadiceus IN NORTHERN AND SOUTHERN THAILAND) 
อ.ท่ีปรึกษา : รศ. วีณา เมฆวิ1ชัย; 47 หน้า. ISBN 974-332-396-1.

การศึกษาน้ีมีวัตถุประสงค์เพ่ีอศึกษาความเป็นไปไต้ในการใช!พรเมอร์ (primer) ท่ีใช้เพ่ิมปริมาณไมโครแชท 
เทลไลท์ดีเอ็นเอ (microsatellite DNA) ของไก่เล้ียงมาใช้เพ่ิมปริมาณไมโครแชทเทลไลท์ดีเอ็นเอไก่ปาตุ้มหูแดง Gallus 
gallus spadiceus และใช้ตรวจสอบความหลากหลายทางพันธุกรรมในประชากรทางตอนเหนือ (จังหวัดแพร่ และ 
พะเยา) และทางตอนใต้ (จังหวัดชุมพร) จากการตรวจสอบไมโครแชทเทลไลท์ดีเอ็นเอท้ังหมด 6 ตำแหน่งคอ HUJ1 
HUJ2 HUJ7 ADL37 LEI73 และ LEI92 โดยอาศัยกระบวนการลูกโช่โพลีเมอร์เรส (polymerase chain reaction) 
พบว่าไพรเมอร์จากไก่เล้ียงท้ังหมดท่ีเลือกใช้สามารถเพ่ิมปริมาณไมโครแซทเทลไลท์ดีเอ็นเอจากดีเอ็นเอต้นแบบ (DNA
template) ของไก่ปาตุ้มหูแดงท่ีสกัดด้วย Chelex®100 ได้

จากไมโครแชทเทลไลท์ดีเอ็นเอท่ีเลือกใช้ท้ังหมดพบว่า 5 ตำแหน่ง คือ HUJ1, HUJ2, HUJ7, LEI73 และ 
LEI92 มีความหลากหลายสูง และพบว่ามีจำนวนอัลลีล (allele) แต่ละตำแหน่งเป็น 9, 13, 8, 10 และ 8 ตามสำดับ และ 
พบ'ว่าทุกตำแหน่งมีอัลลีล'ร่วม (shared allele) ระหว่าง 2 แหล่ง ความถ่ีอัลลีลท่ีตำแหน่ง HUJ1, HUJ2, HUJ7 และ 
LEI92 ในประชากรทางตอนเหนือเป็นไปตามกฎของ Hardy-Weinberg แต่มีเพียง 2 ตำแหน่งคือ HUJ2 และ 
LEI92 ในประชากรจากจังหวัดชุมพรท่ีเป็นไปตามกฎน้ี จากการวิเคราะห์ geographic heterogeneity แสดงให้เห็นว่า 
ไม่มีความแตกต่างกันอย่างมีนัยสำคัญระหว่างประชากรทางตอนเหนือและจังหวัดชุมพรท่ีตำแหน่ง HUJ1 (P = 0.109) 
HUJ2 (P = 0.313) HUJ7 (P = 0.065) และ LEI92 (P = 0.465) แต่พบว่ามีความแตกต่างกันอย่างมีน้ยสำคัญท่ี 
ตำแหน่ง LEI73 (P = 0.013) ระหว่างสองประชากร
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The purposes of this study were to validate possibility to using chicken microsatellite 
marker for investigation of microsatellite variation in Red Junglefowl genome and used these marker 
to determine genetic diversity of this chicken ancestor in northern and southern Thailand. Six 
available microsatellite-flanking PCR primers which developed from genomic libraries of domestic 
chicken were used to amplify microsatellite DNA from Chelex®100 extracts.

Five loci, HUJ1, HUJ2, HUJ7, LEI73 and LEI92 shown polymorphic amplified product (with 
number of allele at each locus of 9, 12, 8, 10 and 8 respectively) whereas ADL37 shown only two 
observed allele. Shared allele between northern (Phrae Prayao and Chaiyabhum province) and southern 
(Chumphon province) local were found at all loci. Conformity with Hardy-Weinberg expectation was 
found at almost loci (HUJ1, HUJ2, HUJ7 and LEI92) in northern local. Unlike, only HUJ2 and LEI92 loci 
in southern local conformed this expectation. Geographic heterogeneity analysis shown non significant 
difference between two populations at HUJ1 (P = 0.109), HUJ2 (p = 0.313), HUJ7 (P = 0.065) and LEI92 
(P = 0.465) but significant difference at LEI73 (P = 0.013).
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