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สร ุป

การทดสอบออมอโลยีของโปรตีนโดยใช้วิธีการทดสอบทดสอบคๆามคล้ายกัน 

ของลำดับของกรดอะมิโนทใช้กันอยู่ในปัจจุบันยังมีข้อจำกัด หากลำดับของกรดอะมิโน 

ทนำมาทดสอบ มี sequence identity ต่ํา มีช่องว่าง (gap) ขนาดใหญ่หรือจำนวนมาก 

หรือขนาดของลำดับของกรดอะมีโนมีความแตกต่างมากจนเกันใป

การเปลยนลำดับของกรดอะมิโนให้อยูในรูปของแผนภูมิ 2 มิติเป็นวิธีการ 

ทดสอบออมอโลยีของโปรตีน ทึ่ลดปัญหาในเรื่องดังกล่าว พบว่าโปรตีนที่ออมอโลยีกัน 

จะ'ให้แผง4ภูมิ 2 มิติของกรดอะมิโนที่มีลักษณะคล้ายกัน และเนึ่องจากการพิจารณา 

ความคล้ายกันของแผนภูมิ 2 มิติไม่ได้พิจารณาความคล้ายกันของลำดับของกรดอะม- 

โนโดยตรง แต่จะพิจารณาความเหมีอนกันหรือคล้ายกันของของ cluster ของกรดอะมิ 

โนชนิด hydrophobic จากนั้นก็ดูกรดอะมิโนรอบข้าง ดังนั้นการที่ลำดับของกรดอะมิโน 

มี sequence identity ต่ํานละ การมี gap จึงไม่มีผลในการพิจารณาความคล้ายกันของ 

แผนภูมิ 2 มิติมากนัก และเพื่อความถูกต้องในการทดสอบออมอโลยควรจะพิจารณา 

ลำดับทางวิวัฒนาการควบคู่กันไปด้วย

ข้อจำกัดในการใช้แมนภูมิ 2 มิติของกรดอะมิโนคอ บางครั้งมีความยากในการ 

พิจารณาความเหมีอนหรือคล้ายกันของแผนภูมิ 2 มิติของกรดอะมิโนจำเป็นต้องใช้ 

ประสบการณ์และความชำนาญในการพิจารณา จึงได้สร้างโครงข่ายประสาทเทยมเพื่อ 

ช่วยในการพิจารณาความเหมีอนหรือคล้ายกันของแผนภูมิ 2 มิติของกรดอะมิโนขนาด 

เล็ก

โดยได้งานวิจัยนั้สร้างโครงข่ายประสาทเทยมพิจารณาความเหมีอนหรือคล้าย­

กนของแผง4ภูมิ 2 มิติที่เกัดจากลำดับของกรดอะมิโนจำนวน 18 ดัว จากโปรตีน 5 กลุ่ม 

ด้วยกัน โครงข่ายประสาทเทยมจะเป็นตัวจำแนกว่ารูปแบบที่นำมาทดสอบเป็นรูปแบบ 

ชนิดไหน ถ้าเป็นรูปแบบชนิดเดยวกันแสดงว่าแผนภูมิ 2 มิติที่เกดจากลำดับของกรดอะ- 

มิโนจำนวน 18 ตัวน้ันเหมีอนหรือคล้ายกัน พบว่าการจำแนกให้ความถูกต้องประมาณ 

86 เปอรืเฃีนดัถ้ง 92 เปอร์เซ็นต์ซ่ึงแสดงให้โครงข่ายประสาทเทยมน่าจะช่วยในจำแนก 

แผนภูมิ 2 มิติของกรดอะมิโนขนาดเล็ก แต่มีความจำเป็นที่จะต้องพัฒนาโครงข่าย-



68

ประสาทเทียมให้มีประสิทธิภาพในการจำนนกรูปแบบของแผนมิติ 2 มิติของกรดอะมิโน 

โดยการเพ,มจำนวนรูปแบบในการสอนให้มากและหลากหลาย เพ่ีอสามารถนำไปใช้ได้ 

อย่างมีประสิทธิภาพและนำ1ไป'ใช้ใน่วิธีการ local alignment สำหรับโปรตนทึ่มีขนาด 

ใหญ่ต่อไป
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